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Descripcion proyecto

El grupo de investigacion de &#8220;Aprovechamiento de la variabilidad extraespecifica en la mejora del
tomate&#8221; del &#8220;Instituto Universitario de Conservacion y Mejora de la Agrodiversidad
Valenciana&#8221; (COMAV) ha desarrollado un conjunto de materiales derivados de un cruce inicial entre el
tomate cultivado y la especies silvestre relacionada Solanum peruvianum. Estos materiales constituyen la
base para el desarrollo de un conjunto de lineas de introgresion. Las plantas obtenidas se encuentran
mantenidas en cultivo in vitro. Parte de ellas han sido aclimatadas trasplantadas a invernadero, para su
fenotipado por caracteristicas reproductivas. Ademas, ha sido posible obtener semilla de autofecundacion de
parte de las mismas. Se dispone de marcadores moleculares polimarficos entre los parentales de este
conjunto de materiales. Estos marcadores resultan Utiles para la identificacion de los fragmentos del parental
silvestre que contienen las plantas disponibles. Se ha realizado un ensayo de genotipado por secuenciacion
(Genotyping by sequencing, GBS) que ha permitido identificar marcadores de tipo SNP (Single nucleotide
polymorphism) entre ambos parentales, incrementando la densidad de marcadores disponibles.

Actividades a realizar por el alumno

Por una parte, el trabajo del alumno consistira en el mantenimiento de la coleccion de plantas conservadas in
vitro. Ademas, patrticipara en el proceso de aclimatacion de las plantas y su posterior trasplante a invernadero,
hasta la obtencion de semillas de las mismas. Por otra parte, el alumno utilizara los marcadores de tipo SNP
identificados para el genotipado mediante la tecnologia Sequenom de los materiales disponibles méas
avanzados.

Horario
A convenir con el alumno.
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